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Genetische Vielfalt ist die Grundlage der
Biodiversitat und ermdglicht, dass Arten
sich an zuklnftig veranderte Umweltbe-
dingungen anpassen konnen. Aus der
raumlichen Verteilung der genetischen
Vielfalt kénnen historische Prozesse ab-
geleitet werden, sie gibt aber auch Hin-
weise auf die aktuelle Situation von Po-
pulationen (z.B. Inzucht in kleinen,
schlecht vernetzten Populationen). Des-
halb fordert die Biodiversitatskonvention,
dass die genetische Vielfalt erfasst,
Uberwacht und ihr Verlust verhindert
wird.

Im Rahmen des Biodiversitatsmonito-
rings der Schweiz (BDM) wurden 2013 bis
2017 in der ganzen Schweiz Proben des
Schachbretts (Melanargia galathea), ei-

ner weit verbreiteten Schmetterlingsart,
gesammelt. Pro Jahr wird der Schach-
brettfalter auf einem Finftel der BDM-
Quadrate beprobt. In einer Masterarbeit
wurde das Muster der genetischen Viel-
falt anhand der ersten vollstandigen Be-
probung der BDM-Fléachen untersucht
(Terzer et al. 2024).

Die genetische Struktur des Schach-
brettfalters zeigt finf raumlich voneinan-
der abgegrenzte genetische Gruppen. Je
eine Gruppe kommt im Wallis und im
Tessin (inkl. Bindner Sudtéler] vor. Zwei
Gruppen mit graduellem Ubergang von
Ost nach West decken das Mittelland und
den Jura ab, eine flinfte findet man in
Nordbiinden (verfeinertes Musterim Ver-
gleich zu Schmid et al. 2015).

Diein die Flache interpolierte genetische
Vielfalt ist in der Sidschweiz hoher als
nordlich der Alpen. Dies dirfte eine Folge
der nacheiszeitlichen Rickwanderung
gegen Norden sein. Die Alpen wirkten
dabei als Hindernis, wodurch ein Teil der
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im Slden vorkommenden genetischen
Varianten verloren ging.

Wie erwartet zeigt sich Uber die finf Jah-
re der Untersuchung keine Veranderung
der genetischen Vielfalt, wobei keine
Probeflachen erneut untersucht wurde.
Eine wiederholte Beprobung ermdglicht
es in Zukunft die jeweils gleichen Probe-
flachen miteinander zu vergleichen (ge-
netisches Monitoring). Sollte sich zeigen,
dass die genetische Vielfalt ricklaufig
ist, ware dies ein Argument fir Lebens-
raumvernetzung, zum Beispiel im Rah-
men der okologischen Infrastruktur.
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Raumliche genetische Struktur (Zuordnungswahrscheinlichkeit zu fiinf genetischen Gruppen] und interpolierte Verteilung der gene-
tischen Vielfalt beim Schachbrett (Foto: F. Gugerli).
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